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Obs.: Com davidas, me envie uma mensagem.



http://profs.ic.uff.br/~lfignacio/
lfignacio@ic.uff.br
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Aulas

- 3as e bas: 09h as 11h

- Sala: 304
Aulas serdo 100% sincronas.
Presenca obrigatéria.

Videos expositivos de deste curso estdo
disponiveis no meu canal do YouTube:
https://www.youtube.com/user/1fignaciol/

Se inscrevam no meu canal do YouTube.

Na minha pagina
http://profs.ic.uff.br/"1fignacio/teaching.html ha os
pdfs dos slides de alguns cursos relacionados.



https://www.youtube.com/user/lfignacio1/
http://profs.ic.uff.br/~lfignacio/teaching.html
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Informacdes

Acesse: classroom.google.com/u/0/h (cod: fbh5sb7k) para:

Slides das Aulas

Listas de Exercicio
Materiais Complementares
Datas de Avaliacdes e Notas

Avisos Importantes

Obs.: Fique atento ao seu e-mail, pois é através dele que nos
comunicaremos em casos de urgéncia.



classroom.google.com/u/0/h
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Presenca

- Requisito para poder ser aprovado: ao menos 75% de presenca.

- A chamada sera feita em todas as aulas.
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Dinamica do curso

Objetivo: Aprender um pouco da area, compreender um artigo e

transformar a leitura em uma anélise técnica e em novas perguntas de
pesquisa.

Etapas do curso:

1. Aulas introdutdrias (Agosto): Conceitos, técnicas e problemas.
» Base comum em complexidade computacional, problemas e
algoritmos em strings e em bioinformatica;
» Escolha de um artigo para cada aluno.

2. Ciclo 1 (Setembro): Apresentacdo do problema a ser estudado.
3. Ciclo 2 (Outubro): Reconstrucdo dos resultados.

4. Ciclo 3 (Novembro): Pesquisas imediatas e futuras.
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Ciclo 1: Introducdo

- Cada aluno deve escolher um artigo para estudar e melhor
desenvolver o seu tema durante o curso.

- Em cada aula, no maximo 3 alunos apresentardo o seu tema de
forma introdutdria, levando em consideracdo as seguintes perguntas

Acompanhamento inicial
. Qual a area?
. Por que esse assunto importa?

. O que tem na literatura deste assunto? Revisdo Sistematica da
Literatura (RSL)

4. Qual pergunta o artigo responde?

. Por que esse resultado importa?
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Ciclo 2: Detalhamento

- Apés o Ciclo 1, cada aluno apresentarad novamente o seu tema.

- Em cada aula, no maximo 3 alunos apresentardo o seu tema de
forma detalhada os resultados e provas obtidas, levando em
consideracdo as seguintes perguntas ( ):

Acompanhamento técnico
1. Quais as contribui¢des o artigo mostra?

2. Quais defini¢ées, algoritmos, resultados, provas ou experimentos
sustentam a contribuicdo?
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Ciclo 3: Novas pesquisas

- Apés o Ciclo 2, cada aluno apresentarad novamente o seu tema.

- Em cada aula, no maximo 3 alunos apresentacdo novos caminhos
possiveis de pesquisa do seu tema, levando em considerac3o as
seguintes perguntas ( ):

Acompanhamento de pesquisa
1. Quais sdo perguntas interessantes em aberto?
2. Quais novos resultados seriam interessante?

3. Consigo obter esses novos resultados?
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Avaliacdo
Entrega final do periodo para cada aluno:
- Trés apresentacdes (APy, AP>, APs3);
- Um artigo contendo o que houve nos ciclos:
> RSL
» definicdes basicas
» esboco de novos caminhos, eventualmente com resultados novos.

Mg = 0.5(APs+AP=EAPs ) 4 0.5(Artigo)

Observacgdes gerais:

- Cada aluno deve participar da apresentacdo dos demais colegas,
contribuindo com perguntas e ideias (havera na Mg).

- Colaboracdes sdo incentivadas. Ou seja, caso tenha ideias que
possam ajudar aos demais colegas, interajam entre si e se ajudem.

- Para a graduacio, se 4 < Mg < 6, haverd uma VS em formato de
prova com perguntas técnicas do tema escolhido.




Ementa

Parte |I: Muito breve introducdo a bioinformatica
- Modelos de DNA
- Modelagem computacional

Parte II: Complexidade Computacional
- Classes P e NP
- Problemas NP-completos e reducdes polinomiais

- Abordagens parametrizadas e aproximativas

Parte Il: Problemas em strings

- Sequenciamento e comparacdo de sequéncias

Parte IV: Gendémica Comparativa

- Problemas de ordenacio e de consenso




em Grafos, Strings e Bioinformética

e Redugdes

Algoritmos em strings
Gendmica comparativa - modelos de genomas, DCJ, ordenagéo, consenso

Sem Aula

Sem Aula

Ciclo de 1-3alunos

Ciclo de 1-3alunos

Ciclo de 1 -3 alunos

Setembro

Ciclo de 1 -3 alunos
Ciclo de 1-3 alunos
Ciclo de 1-3 alunos

Ciclo de 2-3alunos
Ciclo de 2-3alunos

Ciclo de 2-3alunos

Ciclo de 2-3alunos

Ciclo de 2-3alunos

Ciclo de 2-3alunos

Sem Aula - Agenda Académica

Sem Aula - Agenda Académica
Ciclo de 3-3alunos
Ciclo de 3-3alunos
Ciclo de 3-3alunos
Ciclo de 3-3alunos

Ciclo de 3-3alunos

Novembro

Ciclo de 3-3alunos

Finalizagéo do Curso
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